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Zentrum fiir Wildtiergenetik

« Spezialisierung auf Wildtier-DNA-Spuren
aus Umweltproben (z.B. Kot, Haare, Kadaver)

15 Mitarbeitende o ©

« 10.000 Proben/Jahr fiir 0
Landerbehdrden, NGOs,
Forschungseinrichtungen

* Seit 2010 nationales
Referenzzentrum fiir genetische °

Untersuchungen von Luchs und Wolf
(Auswahlverfahren BfN/LANA)
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Wolfsmonitoring in Bundeslandern

« Lander sammeln Proben und senden sie an Senckenberg
» Beauftragung liber Probenmanagementsystem
* Artbestimmung innerhalb von 3-6 Werktagen
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Methodenspektrum
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mtDNA Haplotyp
» mitochondriale DNA-Sequenz
* Bestimmung von Art und

Population
* Ergebnis: "Wolf, HWO01"

Genetischer

Figerabdruck

* Individuelles Profil,
Verwandtschaft, Sex

« Ergebnis:" Wolf, GW314f"

SNP-Chip

* 96 Marker

* Unterscheidung Hund-Wolf
* Hybridenerkennung

* Ergebnis:" F1-Hybrid"
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Amylase-Assay

* real-time-PCR

» Unterscheidung Wolf/Hund
* Ergebnis: " Wolf"

Y-Haplotypisierung

* Y-Chromosom

* Bestimmung der vaterlichen
Linie

* Ergebnis:" Wolf"
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Aufklarung von Nutztierrissen

* 2423 Rissanalysen in 2021/22
» Erfolgsquote 78%
* 62% Wolf, 11% Hund, 27% sonst.

Cuxhaven.

Wolfe als ,Wiederholungstater” - Niedersachsen 2015-20

Legende
Individuen | Rissanzahl

® GW356f 79
® GW624m 52
® GW717m 45
® GWI111lm 34
e GW872f 30
© GW1113m 17
of © GW242f 17
© GW618f 17
© GW631f 15
® GW713f 13
o GW965f 13
© GW950m 12
® GW477m 11
® GW505m 10
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Probenstatistik Monitoringjahr 2021/22
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Schnelle Analysen - 4,6 Werktage bis Artbestimmung, standige Verfiigbarkeit der Analytik

2020 2021 2022

Werktage
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blaue Linie: 10 Werktage; rote Linie: 95% der Proben

Proben
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Rekonstruktion der Verwandtschaftsbeziehungen = Rudelzahlung

Heredity (2021) 127:92-106
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ARTICLE

®

How the west was won: genetic reconstruction of rapid wolf
recolonization into Germany’s anthropogenic landscapes

Anne Jarausch®"? - Verena Harms'* - Gesa Kluth® - llka Reinhardt®?* - Carsten Nowak ®'
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Fortlaufende Bestimmung der Hybridisierungsrate tiber Genomik > <1%
Beispiel Monitoringjahr 2020/21

)

.\.w.
LAY

ade !
-

=

Wolfe

Reliable wolf-dog hybrid detection in ®

Gheck for

Europe using a reduced SNP panel
developed for non-invasively collected
samples

Dim1 (71.88%)
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CEwolf Konsortium - internationale Abstimmung

Harmonisierte Methoden fiir ein grenziibergreifendes Monitoring
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Cum rvation Lotto:
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Where have all the young wolves gone? Traffic and cryptic
mortality create a wolf population sink in Denmark and
northernmost Germany

Peter Sunde' © | Sebastian Collet’ | Carsten Nowak' Philip Francis Thomsen' |
Michacl Meller Hansen® | Bjérn Schulz' | Jens Matzen” Frank-Uwe Michler* |
Christina Vedel-Smith” | Kent Olsen”

Genetic support for the current discrete conservation unit of the
Central European wolf population

Maciej Szewczyk, Carsten Nowak, Pavel Hulva, Joachim Mergeay, Astrid V. Stronen,
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Mammal Review =

Mammal Review ISSN 0305-1838

REVIEW

Decades of population genetic research reveal the need for
harmonization of molecular markers: the grey wolf Canis
lupus as a case study




